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Полтавська державна аграрна академія

Молекулярні маркери є сучасними діагностичними засобами, які дозволяють селекціонерам вирішувати практичні проблеми. Вони спрощують сортову ідентифікацію, визначення генетичної подібності серед селекційних зразків. У пшениці, ідентифікований ряд молекулярних маркерів, що асоційовані близько з 40 економічно важливими ознаками. Знання локалізації генів, що контролюють ці ознаки, та специфічних алелей пропонує можливості для застосування селекції на основі молекулярних маркерів (MAS – marker-assisted selection) для зернових культур, так як одне з основних завдань селекції рослин це інтрогресія одного чи більше бажаних генів від донора в геном елітного сорту.
SSR (simple sequences repeats markers) маркери є найбільш популярними в аналізі зернових культур. Поступове накопичення інформації про структуру геномів логічно призводить до створення нових маркерних систем, таких, як наприклад SSR [1]. Молекулярні маркери є корисним доповненням до морфологічної та фізіологічної характеристики сортів та ліній озимої пшениці. Зокрема, SSR маркери пропонують як більш інформативні, завдяки їх мультиалельності, хромосомної специфічності та розповсюдженню по геному молекулярні маркери широко використовуються в генетиці пшениці для селектування специфичних генів, ідентифікації QTL локусів та для селекції за допомогою молекулярних маркерів. Молекулярні маркери не змінюються під впливом зовнішнього середовища і можуть бути вивчені на будь якій стадії росту та розвитку рослини [2]. 
SSR-маркери є одним із ефективних методів аналізу вихідного та селекційного матеріалу, сортів, ліній, гібридів та колекцій сільськогосподарських культур. Ці маркери є високополіморфними, мають кодомінантне успадкування, широко представлені у геномі, а також асоційовані із генами важливих господарсько-корисних ознак. SSR-маркери широко використовуються для генетичного аналізу пшениці, що дозволяє встановлювати генетичну спорідненість/віддаленість сортів, їх генеалогічні зв’язки, виявляти унікальний селекційний матеріал, визначати рівень генетичного різноманіття [3].
Молекулярні маркери заcновані на ПЛР являють собою швидкий метод аналізу ДНК, так як не потребують застосування радіоактивних міток, а для його проведення достатньо невеликої кількості геномної ДНК.
Полтавський селекційний центр разом із Центром агрономічних досліджень CARAH (Бельгія) проводить аналіз сортів та селекційного матеріалу за допомогою молекулярних маркерів ДНК. Для аналізу генетичної спорідненості нами використані AFLP-маркери та SSR-маркери. Це дозволило проаналізувати велику кількість ліній та сортів і виявити відмінності навіть між лініями однієї комбінації схрещування. SSR-маркери є зручним інструментом вивчення генетичної спорідненості сортів та ліній, який дозволяє визначити відмінності навіть між нащадками однієї пари схрещування, визначити відповідність гібридів батьківським формам, дослідити походження сорту. SSR-маркери мають кодомінантну природу, є високополіморфними та високоінформативними маркерами. Зокрема, для пшениці на сьогодні відомо більше 1000 високоспеціфічних SSR-маркерів, виявлена їх локалізація в групах зчеплення та асоціація з певними маркерними генами. Відомо, що генетичне різноманіття серед сучасних комерційних сортів пшениці має тенденцію до звуження в порівнянні із застарілими та стародавніми сортами. Внаслідок подібності багатьох сортів за господарсько-корисними ознаками, для їх ідентифікації можна ефективно застосовувати молекулярні маркери ДНК, а саме SSR-маркери. 
Використання ДНК-маркерів при аналізі генетичної спорідненості сортів та ліній пшениці озимої селекції Полтавського селекційного центру, інших селекційних установ України та Європи дало можливість нам виявити наявність рідкісних алелей досліджуваних маркерів та їх комбінації, характерних лише для сортів Полтавської селекції. Це свідчить про унікальність селекційного матеріалу пшениці озимої в Полтавському селекційному центрі, який був створений у складних і мінливих умовах нашого регіону. За допомогою ДНК-маркерів встановлений рівень генетичної спорідненості між сортами Полтавської селекції та сортами інших селекційних установ. 
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